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El grupo trabaja en la mejora genética de cultivos herbaceos, principalmente en leguminosas y quinoa. Los estudios incluyen la
mejora clasica, la mejora asistida por marcadores vy la identificacion de mecanismos de resistencia a patdgenos a nivel molecular y
celular a través de estudios transcriptomicos e histologicos. Actualmente estamos llevando a cabo un programa de mejora genética
de la quinoa que tiene como objetivo obtener nuevas variedades especificamente adaptadas a las condiciones agroclimaticas
espafolas, que tengan buenas caracteristicas agrondomicas, buena calidad comercial y nutricional y que sean resistentes a mildiu y
sequia.

Para ello utilizamos las siguientes técnicas:

* Mejora clasica
(cruzamientos y seleccidn)

Cruzamientos de quinoa en invernadero
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* Marcadores moleculares y transcriptémica N i
(RNA-Seq, GWAS, BSA, gRT-PCR) cmaiam - _ - B ok

* Evaluaciones macroscopicas y microscopicas
de resistencia a enfermedades

* Seleccidon en campo y camaras climaticas

Evaluacidn de caracteres agrondmicos en campo Planta de quinoa infectada con mildiu en camara

Contenido en Saponinas
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* Espectrofotometria

Absorbancia
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Concentracion
Determinacion del contenido en saponinas en quinoa mediante espectrofotometria
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