
DESCRIPCIÓN DEL GRUPO

El grupo trabaja en la mejora genética de cultivos herbáceos, principalmente en leguminosas y quinoa. Los estudios incluyen la 
mejora clásica, la mejora asistida por marcadores y la identificación de mecanismos de resistencia a patógenos a nivel molecular y 
celular a través de estudios transcriptómicos e histológicos. Actualmente estamos llevando a cabo un programa de mejora genética 
de la quinoa que tiene como objetivo obtener nuevas variedades específicamente adaptadas a las condiciones agroclimáticas 
españolas, que tengan buenas características agronómicas, buena calidad comercial y nutricional y que sean resistentes a mildiu y 
sequía.
Para ello utilizamos las siguientes técnicas:
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PUBLICACIONES DEL GRUPO 

• Mejora clásica 
(cruzamientos y selección)

• Marcadores moleculares y transcriptómica
(RNA-Seq, GWAS, BSA, qRT-PCR)

• Evaluaciones macroscópicas y microscópicas 
de resistencia a enfermedades 

• Selección en campo y cámaras climáticas

• Espectrofotometría
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Individuos F2 

homocigotos susceptibles

SCW4637

SCAB1874

Individuos F2 

homocigotos resistentes

Desarrollo de marcadores moleculares ligados a un gen de resistencia Estudios de expresión génica mediante qRT-PCR

Cruzamientos de quinoa en invernadero

Síntomas macroscópicos y microscoscópicos del mildiu de la quinoa

Determinación del contenido en saponinas en quinoa mediante espectrofotometría

GWAS

Evaluación de caracteres agronómicos en campo Planta de quinoa infectada con mildiu en cámara

y = 0.0005x
R² = 0.9998

0

0.1

0.2

0.3

0.4

0.5

0.6

0 200 400 600 800 1000 1200

Contenido en Saponinas

Concentración

A
b

so
rb

an
ci

a

P
a
ren

ta
l 2

PID2019-103978RB-I00

PID2022-140238OB-I00

P18-TP-592


	Diapositiva 1

